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Wyróżnia się wiele rodzajów odpadów keratynowych

[Outuxed, Wikipedia, Indigo, kołodziejczyk.sklep.pl, pikik24.pl, GeoZoo, iStock, gobli.pl]



Akumulacja odpadów keratynowych
jest globalnym problemem

[dreamstime; shutterstock]

≈ 400 L
[dane statystyczne - FAO]



[P. Singh et at. 2018; conserve-energy-future.com; theexplorer.no; kitsapsun.com]

Obecnie stosowane metody gospodarowania
odpadami keratynowymi są niedoskonałe



Poszukiwania mikroorganizmów rozkładających
keratyny prowadzone są na całym świecie



Szczepy bakterii wyselekcjonowano na podstawie
aktywności enzymatycznej
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Zdecydowana większość izolatów wykazywała
zdolność degradacji substratów keratynowych

Biodegradacja

Pióra kurze Sierść psia Sierść końska



[m/z]

Identyfikacja mikroorganizmów przebiegała dwuetapowo

MALDI-TOF MS Metody biologii molekularnej (PCR)

[CK-12 Foundation]
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Pozyskane szczepy charakteryzuje wysoki
potencjał naukowo-badawczy

Exiguobacterium sp. 
16.7%

Mammaliicoccus sp. 3.3%

3.3% Curtobacterium sp.

Aeromonas sp. 3.3%

Pseudomonas sp. 6.7%

Priestia sp. 3.3%

40% Bacillus sp.

Kocuria sp. 3.3% 

W trakcie identyfikacji
20%
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